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기술 개요 

본 기술은 서로 다른 유전체의 염기서열(Sequence)을 각각 codon 단위로 나누고, 유전체 그룹들 

간 변이를 계산한 후 얻은 매개변수(parameter)와 시뮬레이션 및 디스플레이 모듈을 활용하여, 

변이 유전체 Sequence를 예측하는 기술

기술의 특장점

- ‌�각 아미노산을 지정하는 인접한 동의 codon들의 상관관계를 계산하여 생물 종별 특이성에 

따른 유전체 분석이 가능

- ‌�codon들의 상관관계를 상대치로 변환하여 유전체 sequence 길이 차에서 오는 오차를 상쇄

시켜 타 생물 종 간 유전체 비교를 보다 상세하게 분석 가능

- ‌�유전체 부위별로 변이 정도가 다르게 나타나는 생물학적인 특성에 대한 정보를 시뮬레이션에 

반영하여 보다 완성도 높은 생물학적 미래 변이 예측 가능
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시작

종료

제 1 및 제 2 유전체 시퀸스(sequence)
그룹들을 입력받는 단계

분산처리기법을 이용하여 제 1 및 제 2 유전체 시퀸스
그룹들 간의 유전체 변이 여부를 계산하는 단계

계산 결과를 이용하여 다중 변이 파라미터들을
생성하는 단계

다중 변이 파라미터들을 이용하여 시드(seed)유전체
시퀸스의 변이 유전체 시퀸스를 생성하는 단계

생성된 변이 유전체 시퀸스를
디스플레이 하는 단계
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상용품 출시

상용품 완성

Full-Scale 시제품 개발

구현환경 적용실험

유사환경에서의 Working Model 검증

Lab-Scal 시제품 개발단계
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